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Cele ksztatcenia dla przedmiotu

zapoznanie studentéw z molekularng organizacjg materiatu genetycznego (sekwencje kodujgce, niekodujgce,

Cl regulatorowe i ich funkcje)
2 zapoznalnie stu.dentc')w.z molgkularnymi podstawami takich proceséw jak: replikacja, transkrypcja i translacja oraz
mechanizmami regulujacymi te procesy
C3 zapoznanie studentéw z funkcjg RNA (kodujacego jak i niekodujacych, funkcjonalnych czasteczek RNA)
C4 zapoznanie studentéw z metodami badania genoméw i transkryptoméw
C5 zapoznanie studentdw z mechanizmami powstawania choréb dziedzicznych
Efekty uczenia sie dla przedmiotu
Kod Efekty w zakresie ﬂi:::;:os‘i": efekty Metody weryfikacji
Wiedzy - Student zna i rozumie:
W1 molekularng organizacje materiatu genetycznego BIO_K1 W11, egzamin pisemny

(sekwencje kodujace, niekodujace, regulatorowe i ich | BIO_K1_W38
funkcje), molekularne podstawy wraz

z zaangazowanymi enzymami takich proceséw jak:

replikacja, transkrypcja i translacja; molekularne

mechanizmy kontroli tych proceséw, funkcje RNA

(kodujgcego jak i niekodujacego), metody badania

ekspresji genéw oraz analizy genomu i transkryptomu;

rozumie przyczyny powstawania chordb

genetycznych.

Umiejetnosci - Student potrafi:

Ul wykonac izolacje plazmidu i analize restrykcyjna, BIO_K1_U04, zaliczenie na ocene,
projektuje startery do reakcji PCR i dokonuje ich BIO_K1_UO5, BIO_K1_U12 | zaliczenie

modyfikacji, tgczy fragmenty kwasdéw nukleinowych
(ligacja), wprowadza wektory do komérek
prokariotycznych i identyfikuje pozytywne klony,
amplifikuje i klonuje wybrane fragmenty genéw,
izoluje RNA i analizuje ekspresje genéw technikami
jakosciowymi i ilosciowymi. Posiada umiejetnos¢
odpowiedniego dobierania technik analiz
molekularnych do danego zagadnienia, posiada
umiejetnos¢ postugiwania sie podstawowymi
pojeciami z zakresu genetyki molekularnej

Bilans punktow ECTS

Srednia liczba godzin* przeznaczonych

Forma aktywnosci studenta . . e
y na zrealizowane rodzaje zajec

wyktfad 10
konwersatorium 10
¢wiczenia 40
przygotowanie do egzaminu 30
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przygotowanie do ¢wiczeh 10

studiowanie literatury wskazanej przez prowadzacego

S 20
zajecia
taczny naktad pracy studenta Liczba godzin ECTS
120 4.0
* godzina (lekcyjna) oznacza 45 minut
Tresci programowe
L . Efekty uczenia sie dla
Lp. Tresci programowe przedmiotu
1. organizacja genomow, réznice w organizacji i kodzie genetycznym pro- i W1
eukariontéw, replikacja (réznice w replikacji u prokariota i eukariota na poziomie
molekularnym, réznice w budowie enzymdw), metody badania genomdw,
sekwencjonowanie, sekwencjonowanie nowej generacji, transkrypcja (réznice w
transkrypcji u pro- i eukariontéw na poziomie molekularnym), regulacja
transkrypcji, metody badania transkrypcji, niekodujgcy RNA, translacja
(biosynteza biatek), molekularne mechanizmy kontroli translacji,
2. Wektory stosowane w przygotowaniu konstruktéw genetycznych. Plazmidy, ul

izolacja plazmidowego DNA. Enzymy stuzgce do manipulacji DNA (w tym
zastosowanie enzyméw restrykcyjnych), Wprowadzanie dodatkowych miejsc
ciecia dla enzyméw restrykcyjnych w dowolny fragment genu metoda PCR,
reakcja ligacji, Wprowadzanie plazmidowego DNA do komérek bakteryjnych.
Przygotowanie komérek kompetentnych. Metody transformacji. Metody
identyfikacji klonéw bakteryjnych po transformacji

Informacje rozszerzone

Metody nauczania :

wyktad konwencjonalny, wyktad konwersatoryjny, wyktad z prezentacjg multimedialng, dyskusja, ¢wiczenia laboratoryjne,
¢wiczenia przedmiotowe

Rodzaj zaje¢ Formy zaliczenia Warunki zaliczenia przedmiotu
wyktfad egzamin pisemny uzyskanie 50 % plus 1 punkt
konwersatorium zaliczenie aktywne uczestnictwo w konwersatorium
¢wiczenia zaliczenie na ocene uzyskanie 50 % plus 1 punkt

Wymagania wstepne i dodatkowe

zaliczenie kursu Genetyka klasyczna WBNZ-987-IK lub o podobnej tresci
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Literatura
Obowiazkowa

1. Genetyka molekularna, red: Piotr Weglenski, Wydawnictwo Naukowe PWN, 2006
2. Genomy, red: TA. Brown, Wydawnictwo Naukowe PWN, 2009.

Dodatkowa

1. Podstawy biologii molekularnej, Lizabeth A. Allison, Wydawnictwa Uniwersytetu Warszawskiego, 2009
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Kierunkowe efekty uczenia sie

Kod
BIO_K1_U04
BIO_K1_U05
BIO_K1_U12
BIO_K1 W11

BIO_K1_W38

Tresc
Absolwent potrafi postugiwac sie podstawowym sprzetem laboratoryjnym
Absolwent potrafi przeprowadza¢ doswiadczenia wedtug procedur
Absolwent potrafi samodzielnie przeprowadzac zadania badawcze w oparciu o wskazdwki opiekuna
Absolwent zna i rozumie podstawowe zjawiska i procesy z zakresu biochemii i biologii molekularnej

Absolwent zna i rozumie podstawy genetyki molekularnej oraz obowigzujacych praw i mechanizméw
dziedziczenia cech

Wygenerowano: 2025-07-06 00:22

5/5



